Table 1.

Allele frequencies for 15 STR loci in the overall Russian population (N = 386)

	Allele
	CSF1PO
	D3S1358
	D5S818
	D7S820
	D8S1179
	D13S317
	D16S539
	D18S51
	D21S11
	FGA
	PentaD
	PentaE
	TH01
	TPOX
	vWA

	4
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.004
	-
	-

	5
	-
	-
	-
	0.001
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.056
	0.001
	-
	-

	6
	-
	-
	-
	0.001
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.003
	-
	0.226
	-
	-

	7
	-
	-
	0.013
	0.012
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.001
	0.150
	0.152
	0.001
	-

	8
	-
	-
	0.003
	0.161
	0.005
	0.149
	0.006
	0.001
	-
	-
	0.009
	0.006
	0.097
	0.558
	-

	9
	0.052
	-
	0.044
	0.137
	0.005
	0.084
	0.073
	0.003
	-
	-
	0.256
	0.012
	0.186
	0.100
	-

	9.3
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.329
	-
	-

	10
	0.260
	-
	0.101
	0.303
	0.063
	0.079
	0.070
	0.005
	-
	-
	0.153
	0.124
	0.005
	0.071
	-

	11
	0.278
	-
	0.316
	0.227
	0.080
	0.345
	0.277
	0.018
	-
	-
	0.154
	0.082
	-
	0.237
	-

	11.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.144
	-
	-
	-

	12
	0.341
	-
	0.354
	0.124
	0.193
	0.205
	0.316
	0.082
	-
	-
	0.185
	-
	-
	0.031
	-

	13
	0.053
	0.010
	0.152
	0.027
	0.332
	0.080
	0.214
	0.109
	-
	-
	0.157
	0.092
	-
	-
	0.003

	13.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.003
	-
	-
	-
	0.071
	-
	0.001
	-

	14
	0.013
	0.115
	0.017
	0.005
	0.192
	0.041
	0.040
	0.149
	-
	-
	0.066
	-
	-
	-
	0.074

	15
	0.003
	0.297
	0.001
	0.001
	0.096
	0.016
	0.004
	0.177
	-
	-
	0.012
	0.071
	-
	-
	0.100

	16
	-
	0.247
	-
	-
	0.028
	0.001
	-
	0.163
	-
	0.001
	0.004
	0.060
	-
	-
	0.193

	17
	-
	0.199
	-
	-
	0.005
	-
	-
	0.124
	-
	-
	-
	0.048
	-
	-
	0.293

	18
	-
	0.124
	-
	-
	-
	-
	-
	0.083
	-
	0.017
	-
	0.047
	-
	-
	0.241

	19
	-
	0.005
	-
	-
	-
	-
	-
	0.040
	-
	0.063
	-
	0.021
	-
	-
	0.082

	20
	-
	0.001
	-
	-
	-
	-
	-
	0.027
	-
	0.123
	-
	0.010
	-
	-
	0.014

	21
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.006
	-
	0.165
	-
	0.005
	-
	-
	0.001

	21.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.005
	-
	-
	-
	-
	-

	22
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.006
	-
	0.247
	-
	0.001
	-
	-
	-

	22.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.006
	-
	-
	-
	-
	-

	23
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.003
	-
	0.136
	-
	-
	-
	-
	-

	23.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.008
	-
	-
	-
	-
	-

	24
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.122
	-
	-
	-
	-
	-

	25
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.083
	-
	-
	-
	-
	-

	26
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.004
	0.019
	-
	-
	-
	-
	-

	27
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.019
	0.003
	-
	-
	-
	-
	-

	28
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.175
	0.001
	-
	-
	-
	-
	-

	28.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.001
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	29
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.181
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	29.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.010
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	30
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.242
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	30.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.079
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	31
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.067
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	31.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.070
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	32
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.009
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	32.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.104
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	33
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.003
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	33.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.028
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	34
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.004
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	34.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.003
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	HO
	0.736
	0.790
	0.744
	0.834
	0.746
	0.808
	0.744
	0.876
	0.834
	0.855
	0.788
	0.899
	0.792
	0.601
	0.767

	HE
	0.734
	0.783
	0.744
	0.797
	0.796
	0.796
	0.767
	0.877
	0.851
	0.853
	0.825
	0.905
	0.775
	0.617
	0.798

	PD
	0.876
	0.916
	0.891
	0.920
	0.928
	0.931
	0.907
	0.970
	0.956
	0.958
	0.945
	0.980
	0.909
	0.798
	0.932

	PE
	0.486
	0.581
	0.499
	0.664
	0.503
	0.615
	0.499
	0.746
	0.664
	0.705
	0.576
	0.793
	0.585
	0.292
	0.539

	P
	0.100
	0.070
	0.625
	0.030
	<10-3
	0.301
	0.176
	0.643
	<10-3
	0.062
	0.859
	0.092
	0.007
	0.038
	0.052


Ho: observed heterozygocity; He: expected heterozygocity; PD:power of discrimination;PE: power of exclusion; P: p values for Hardy-Weinberg expectations (exact tests, 10000 runs).

